附件1：会议摘要格式

全部单倍行距
【题目4号，普通黑体】海洋纤毛虫研究进展：细胞发生学及系统学
【空1行】
【小4，楷体】林晓凤1 宋微波2* 施心路3
【空1行】
【小5，宋体】1 中国海洋大学原生动物学研究室, 青岛, 266003

2 华南师范大学原生动物研究室, 广州, 510631

3 杭州师范大学杭州市动物适应与进化重点实验室, 杭州, 310018

【空1行】
【5号，宋体，500-1000字】在国家自然科学基金、英国皇家学会、德国研究基金会/德国科技交流署以及英国达尔文启动计划等项目的资助下，自上世纪80年代中期以来，作者所在研究室及国外合作者连续、系统地开展了中国北方黄、渤海区各类自由生纤毛虫的形态分类学、细胞发生学以及系统学研究. 主要成果包括：（1）利用银染、分子等现代研究方法完成了对约600种纤毛虫纤毛图式水平的形态分类学研究与重描述，覆盖了门内约20个目级类群；对大量长期存在的混乱、错误、描述欠缺等进行了修订、澄清、重定义、新模建立、“裸记种”的激活、同物异名等混乱的清理；（2）建立了200余个新阶元，包括2新纲/新亚纲 (克鲁纲、原腹毛亚纲）、2新目 (叶头目、额斜目)、6新科（伪小双虫科、腹柱虫科、伪颈毛虫科、阔口科、额斜科、翁柯虫科）、近50新属以及160余新种以及大量的新模式和新组合；（3）对部分重要类群----游仆类、排毛类、盾纤类、异毛类、膜口类、寡毛类、缘毛类及管口类的约320个种的18S-、5.8S rRNA和微管蛋白基因进行了测序，此工作形成了国际GenBank中纤毛虫相关资料的重要构成：逾1/3总量的已知信息；同时对其分子系统关系开展了分析并对涉及若干关键类群的系统树进行了重建，阐明了包括凯毛虫、盘头类、心口虫、伪小时双虫等系统地位的悬疑问题以及十余纲、目、科级类群的系统发育关系；（4）对隶属8个重要类群（膜口类、腹毛类、异毛类、盾纤类、管口类、寡毛类、缘毛类和游仆类）的约100个种进行了细胞发生学研究，在国际上首次建立了40余科/属纤毛虫的个体发生模式、揭示了大量细胞结构分化－反分化等新现象和规律.  以上成果形成了累计约200篇发表在国际主流刊物的研究论文以及三本专著：《原生动物生物学》《海水养殖中的危害性原生动物》和《中国黄渤海的自由生纤毛虫》.
【空2行】
【小4， 粗新罗马】On the biodiversity, morphogenesis and phylogeny of marine ciliates: researches performed in China during last 20 years

【空1行】
【5号，新罗马】LIN Xiaofeng1  SONG Weibo2  SHI Xinlu3
【空1行】
【小5， 新罗马，斜体】1 Laboratory of Protozoology, Ocean University of China, Qingdao 266003, China
2 Laboratory of Protozoology, College of Life Science, South China Normal University, Guangzhou 510631, China
3 Hangzhou Key Laboratory for Animal Adaptation and Evolution, Hangzhou Normal University, Hangzhou 310036, China 
【空1行】                      

【小5，宋体】基金项目: 国家自然科学基金(31030059, 31071880)资助。
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